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教育经历 

2006. 10—2009. 09    日本爱媛大学 (Ehime University) 植物分子生物学专业，获博士学位，

（导师：马建锋教授） 

2004. 10—2006. 09    日本香川大学 (Kagawa University) 植物逆境生物学专业，硕士学位，

（导师：马建锋教授） 

2000. 09—2000. 06    华南农业大学作物遗传育种学专业，硕士学位（导师：张桂权教授） 

1996. 09—2000. 06    华南农业大学植物遗传育种专业，学士学位 

 

工作经历 

2012. 03 至今    南京农业大学资源与环境科学学院植物营养学，教授 

2011. 01—2011. 12    美国普渡大学 (Purdue University) 美国科学院院士朱健康教授实验室

作为博士后从事表观遗传机制的研究 

2010. 09—2010. 12    美国加州大学河滨分校 (University of California, Riverside) 美国科学院

院士朱健康教授实验室作为博士后从事表观遗传机制的研究 

2009. 10—2010. 08    日本冈山大学 (Okayama University) 马建锋教授实验室作为特别契约

研究员助理教授从事高等植物解铝毒机制的研究工作。 

2003. 07—2004. 07    上海植物生理生态研究所罗达教授实验室作为研究助理从事水稻花发

育研究工作 

 

研究方向 
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1. 植物解铝毒分子机制。铝毒是酸性土壤中作物生产的主要限制因子。一些植物进化

了抗铝毒机制，但目前对植物抗铝毒机制的认识仍有限。本实验室主要以模式植物拟

南芥和模式作物水稻作为研究材料，采用正向遗传学手段为主，结合反向遗传学手段

克隆抗铝毒基因，然后采用多样的分子生物技术手段对抗铝毒基因进行功能解析，阐

明其作用机制，为将来培育抗铝毒作物新品系提供重要基因资源和理论指导。 

2. 水稻表观遗传调控与抗铝毒。表观遗传修饰主要包括 DNA 甲基化和组蛋白修饰两

大类。与模式植物拟南芥不同，水稻的正常生长发育与抗逆需要 DNA 甲基化/去甲基

化参与。我们建立了水稻 DNA 甲基化/去甲基化的筛选体系，计划通过利用筛选出的

突变体克隆水稻 DNA 甲基化/去甲基化基因，阐明其作用机制，同时我们将利用这些

突变体研究 DNA 甲基化/去甲基化调控水稻抗铝毒的内在机制。 

3. 植物必需元素锰的运输与利用机制。锰是植物必需的矿质营养元素，锰参与植物光

合、酶氧化还原、脂类合成等过程。目前关于锰在细胞内的分配与利用机制还了解甚

少。我们通过遗传筛选获得若干个影响锰运输与利用的拟南芥突变体，计划采用图位

克隆技术手段克隆和功能解析目的基因，阐明植物细胞内运输、利用锰的内在分子机

制。 

4. 水稻重金属镉吸收运输机制与阻控。我国南方稻米镉超标问题严重，通过遗传改良

手段阻控水稻镉积累是一个经济、有效的措施。研究水稻吸收、运输镉的分子机制是

遗传阻控镉积累的前提和基础。我们采用正、反向遗传学手段克隆镉吸收运输相关基

因，研究和阐明其作用机制。此外，我们采用最新的 CRISPR/Cas9 技术对水稻镉积累

基因进行定向突变，培育低镉积累水稻新品系。 

分子生物学时代已经来临，正向各生物相关学科深入渗透。本实验室在遗传、分

子生物学、植物营养等方面为学生提供较为全面的培养和训练，本实验室注重学

生对科研的兴趣和对困难的挑战精神，专业背景不是限制因素。热忱欢迎对本人

的研究感兴趣并有志于从事科研工作的学生积极保送或报考本人的硕士和博士研

究生。 

 

科研项目 

1. 国家自然科学面上项目，植物抗铝毒转录因子 STOP1/ART1 蛋白降解机制的解析，

2016-2019，主持 



2. 江苏省杰出青年基金，作物抗酸性土壤铝毒基因的克隆和功能解析，2015-2018，主持 

3. 国家科技支撑计划，大宗农作物低积累品种筛选与应用示范，2015-2019，子课题主持 

4. 公益性行业（农业）科研专项，阻控作物重金属积累的遗传改良技术研究与示范，

2014-2018，骨干参与 

5. 国家自然科学面上项目，解析水稻抗铝毒蛋白 ART1 的调控机理以及通过遗传筛选克

隆水稻抗铝毒新基因，2013-2016，主持 

6. 江苏省创新团队，江苏省创新团队“植物营养学”，2013-2015，核心成员 

7. 教育部中央高校基本业务费，水稻解铝毒机制的研究，2012-2015，主持 

8. 南京农业大学高层次引进人才启动基金，2012-2017 
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